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R本体とパッケージのインストール
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R、RStudio、そしてRパッケージのイ
ンストール手順を示します。このスラ
イドはMacOS Sequoia 15.4環境でのス
クリーンショットです。ウェブブラウ
ザによって挙動が多少異なる可能性が
あるのでご注意ください。この資料で
はGoogle Chromeを使っています。
我々はWindowsユーザですので間違い
はあるかもしれません。
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事前準備
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①

全て自己責任のもとでということには
なりますが、現在進行中の論文でバー
ジョンを変更したくない場合などを除
き、（たとえ以前インストールしたR
本体のバージョンがそれほど古くなく
ても）R関連のものを全てアンインス
トールし、真っさらな状態にします。
しかしMac版のRにはアンインストー
ラーがありません。そもそもMacでは
アプリケーションをアンインストール
する際にはアプリケーションフォルダ
から.appファイルを削除するだけでも
良いようですが、専用ツールを使用す
ると便利なようです。ここではそのよ
うな専用ツールとして、①AppCleaner
を検索します。
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①使用しているOSに合っていることを
確認し、最新バージョンをクリック。

①①



事前準備
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①使用しているOSに合っていることを
確認し、最新バージョンをクリック。
ダウンロードされる場所を確認し、②
保存ボタンをクリックします。

②

①
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①ダウンロードフォルダにダウンロー
ドした②zipファイルをダブルクリッ
ク（自動解凍）します。

①

②
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①ダウンロードフォルダにダウンロー
ドした②zipファイルをダブルクリッ
ク（自動解凍）します。
③AppCleaner.appができたので、これ
をダブルクリックします。すると、ア
プリケーションを起動してもよいか、
確認メッセージが表示されるので、④
開くをクリックします。⑤アップデー
トを自動的に確認するかどうかの確認
画面が表示されたら、好みでどちらか
を選びます。

①

② ③

④
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①ダウンロードフォルダにダウンロー
ドした②zipファイルをダブルクリッ
ク（自動解凍）します。
③AppCleaner.appができたので、これ
をダブルクリックします。すると、ア
プリケーションを起動してもよいか、
確認メッセージが表示されるので、④
開くをクリックします。⑤起動しまし
た。⑥アップデートを自動的に確認す
るかどうかの確認画面が表示されたら、
好みでどちらかを選びます。

⑥

⑤
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①ダウンロードフォルダにダウンロー
ドした②zipファイルをダブルクリッ
ク（自動解凍）します。
③AppCleaner.appができたので、これ
をダブルクリックします。すると、ア
プリケーションを起動してもよいか、
確認メッセージが表示されるので、④
開くをクリックします。⑤起動しまし
た。⑥アップデートを自動的に確認す
るかどうかの確認画面が表示されたら、
好みでどちらかを選びます。
（参考）⑦「プライバシーとセキュリ
ティ」の通知（”AppCleaner.app”に
よるアプリの変更がMacで阻止されま
した。）が表示されたら、マウスカー
ソルをあわせると⑧「許可...」が表
示されるので、これをクリックして許
可します。起動したアプリ管理ウィン
ドウで⑨許可の状態に設定を変更しま
す。

⑦

⑧

⑨
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削除したいアプリケーション①R.app
を②AppCleanerのウィンドウ内にド
ラッグ＆ドロップします。

①

②
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AppCleanerが削除する候補を自動的に
リストアップします。①Removeボタン
をクリックします。

①
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①

AppCleanerが削除する候補を自動的に
リストアップします。①Removeボタン
をクリックします。ユーザー認証され
るので、パスワードを入力し、②OKボ
タンをクリックします。すると即座に
選択していたファイルは削除され、
AppCleaner起動時の画面に戻ります。
Dockに追加されていたショートカット
は残されるので、削除しておきます。
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パッケージ群の実体はアプリケーショ
ンとは別の場所にあります。Finderを
表示し、①移動メニューのプルダウン
リストから②コンピュータを選んで表
示します。③Macintosh HDをダブルク
リック。

①

②

③
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開いた①MacintoshHDの②ライブラリ
③Frameworks④R.frameworkの中に
パッケージ群はあります。異なるバー
ジョンを共存させる場合、ここでバー
ジョン管理を行うことになります。古
いバージョンを削除する場合、この例
ではVer.4.0と Ver.4.2がありますが、
Ver.4.0を削除したい場合は
「/Library/Frameworks/R.framework/
Versions/4.0/」をフォルダごと削除
します。

① ② ③ ④
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R本体のインストール 1

16https://cran.r-project.org/

①Macユーザはこちら。②Windowsユー
ザはこちら。2025年4月9日現在の最新
バージョンは4.4.3。この場合、Macの
インストーラはR-4.4.3-*.pkgとなり
、Windowsのインストーラは、R-
4.4.3-win.exeとなります。①をクリ
ック。

②

①



R本体のインストール 3
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同じ最新版バージョンであっても、
macOSやプロセッサの種類によってダ
ウンロードするパッケージが異なるこ
とに注意してください。（OSやプロ
セッサの種類は、Apple メニュー > 
「このMacについて」を表示します。
Intelプロセッサ搭載の Macでは、
「このMacについて」に①「プロセッ
サ」という項目があり、Intel プロ
セッサの名前が表示されます。）

①
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自分のOSに合った方の①R-4.X.Y.pkg
をクリックし、 適当な保存場所（こ
こではダウンロード）で②保存をク
リック。

①

②



R本体のインストール 5
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自分のOSに合った方の①R-4.X.Y.pkg
をクリックし、 適当な保存場所（こ
こではダウンロード）で②保存をク
リック。③ダウンロードリストを表示
し、④Finderでダウンロードしたファ
イルを表示。

①



R本体のインストール 6
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ダウンロードが完了すると、①ダウン
ロードフォルダに②R-4.X.Y.pkgファ
イルがあります。これをダブルクリッ
クし、③続けるをクリックして実行し
ます。

①

②

③
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①、②続けるを選択します。

①

②



R本体のインストール 8
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①同意する、インストール内容をカス
タマイズする必要が無ければ、②イン
ストールを選択します。③カスタマイ
ズをクリックした場合は…

①

②③



R本体のインストール 9

23

①同意する、インストール内容をカス
タマイズする必要が無ければ、②イン
ストールを選択します。③カスタマイ
ズをクリックした場合は④インストー
ルするパッケージを選択できます。⑤
インストールをクリック。⑥認証が必
要な場合は指示に従って認証してくだ
さい。インストールが開始されます。

④

⑤

⑥
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インストールが完了したら、①閉じる
をクリックします。

①
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インストーラを残しておきたい場合を
除き、①ごみ箱に入れるを選択します。
通常は一度インストールしてしまえば
不要ですし、必要な場合は再度ダウン
ロードすることが可能ですが、②のよ
うに何らかの理由で削除できない場合
があります。気にせずOKをクリックし
ます。

①
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Macintosh環境設定 1
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①ファイルの拡張子を明示させる作業
です。

①



Macintosh環境設定 2
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Finderのプルダウンメニューで①設定
を選び、②Finder設定画面が起動した
ら、③詳細タブの④すべてのファイル
名拡張子を表示にチェックを入れます。

①

③

②

④
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Macintosh環境設定 3
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隠しファイル（ピリオド.で始まる
ファイルやフォルダ）も表示する場合
は、Finderの①アプリケーション→②
ユーティリティから③ターミナル.app
を起動します。

① ② ③
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defaults write com.apple.finder AppleShowAllFiles TRUE
①

ターミナルが起動したら、①defaults 
write com.apple.finder
AppleShowAllFiles TRUEと（途中で改
行を入れずに）入力して、リターン
キーを押します。
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①
defaults write com.apple.finder AppleShowAllFiles TRUE

ターミナルが起動したら、①defaults 
write com.apple.finder
AppleShowAllFiles TRUEと（途中で改
行を入れずに）入力して、リターン
キーを押します。設定を反映するため
に②killall Finderと入力してリター
ンキーを押し、「Finder」を終了しま
す。

killall
Finder

②



Macintosh環境設定 6
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①ホームディレクトリを開くと、②ピ
リオド（.）で始まる隠しファイル
（や隠しフォルダ）が薄っすら表示さ
れるようになったことが確認できまし
た。薄っすら表示されている状態でOK
です。
（参考）隠しファイル・フォルダを非
表示（デフォルトの設定）に戻す場合
は、ターミナルでdefaults write 
com.apple.finder AppleShowAllFiles
FALSEと入力し、リターンキーを押し
ます。さらにkillall Finderと入力・
リターンキーを押して、設定を反映さ
せます。

②

①

②
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RStudioインストール 1

35https://posit.co/download/rstudio-desktop/

②

②

③
①

①RStudioの、②ダウンロードサイト
。③少しページ下部に移動。



RStudioインストール 2
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④

⑥

①RStudioの、②ダウンロードサイト
。③少しページ下部に移動。さきほど
R 4.3.0のインストールを完了させた
ので、④の作業は完了しています。
MacOSのヒトは⑤をクリックすれば
RStudioのインストールに進みます。
RStudioは、R（とPython）のGUI強化
版のような位置づけだという理解でよ
いです。MacOS以外のOS用のものは、
⑥もう少し下部にあります。⑤



RStudioインストール 3
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MacOS用の⑦は、さきほどの⑤のリン
ク先と同じです。Windowsのヒトは⑧
です。

⑦

⑧



RStudioインストール 4
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リンクをクリックしたら、適当なダウ
ンロード先を指定します。ここではダ
ウンロードフォルダです。①保存をク
リック。

①



RStudioインストール 5
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ダウンロードが完了したので、①をク
リックしてダウンロードリストを表示
し、②でダウンロードした場所を開き
ます。

②
①



RStudioインストール 6
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③

dmgファイルが展開されると、デスク
トップに①RStudio-2024.12.1-563
フォルダができ、この中に②
Applicationsフォルダへのショート
カットと③RStudio本体ができていま
す。 ③RStudio.appアイコンを②
Applicationsフォルダにドラッグし、
アプリケーションフォルダのユーティ
リティにコピーします。既に別の
RStudioがある場合、④のようにメッ
セージが表示されるので、⑤置き換え
るを選択します。
デスクトップのRStudio-2024.12.1-
563フォルダは削除して構いません。

①

②

④

⑤



RStudioインストール 7
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アプリケーションフォルダのRStudio
の①バージョンなどがインストールし
たものであることを確認します。

①



RStudioインストール 8
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アプリケーションフォルダの
RStudio.appをDockの挿入したい位置
にドラッグ＆ドロップします。
（既に古いバージョンのアイコンが
あっても気にせずドラッグ）
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RStudioの起動 1

44

①DockのRStudioアイコンをクリック
し、②アプリケーションを開いても良
いかという確認メッセージが表示され
たら、③開くをクリックします。

①

②

③



RStudioの起動 2

45

RStudioが起動しました。①②最新
バージョンがインストールできている
ことが確認できます。

②
①



RStudioの終了
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RStudioを終了するには①×をクリッ
クする、②RStudio Fileメニューから
Quit Sessionを選択する、③q()と入
力し、リターンキーを押す、といった
方法があります。
「Saveするか？」的なことを聞かれた
場合、初心者でよくわからないうちは
「Don’t save」で構いません。

①

②
③
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Rパッケージ 1
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Macを購入しただけではほとんど何も
できないため、通常我々は様々なソフ
トウェアをMacにインストールしてお
き、使用時のみ起動して利用します。
それと同様に、RとRStudioをインス
トールしただけでは、できることが限
られています。そのため、世の中に数
万以上存在するRパッケージの中から、
利用する可能性のあるパッケージを
RStudio上にインストールしておき、
利用したいときに当該パッケージを
ロードして利用します。

n Mac ⇔ ソフトウェア
¨ ソフトウェアは予めインストールしておく
¨ 利用したいときにダブルクリックで起動して

利用

n RStudio(R含む) ⇔ パッケージ
¨ パッケージは予めインストールしておく
¨ 利用したいときにRStudio上でロードして利用



Rパッケージ 2
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パッケージ提供元として最も包括的な
のはCRAN、生命科学系に特化したもの
がBioconductorという位置づけになり
ます。したがって、特にパッケージ提
供元を明示せずに「xxxというパッ
ケージを利用しますのでインストール
しておいて下さい。」的な指示があっ
た場合、まず最初に試すのは、CRAN上
で提供されていることを想定したやり
方になります。本当は統一的なやり方
とかいろいろあるのですが、ここでは
初心者にとってやりやすいと思われる
手段を解説します。

n Mac ⇔ ソフトウェア
¨ ソフトウェアは予めインストールしておく
¨ 利用したいときにダブルクリックで起動して

利用

n RStudio(R含む) ⇔ パッケージ
¨ パッケージは予めインストールしておく
¨ 利用したいときにRStudio上でロードして利用

n Rパッケージのリポジトリ（提供元）
¨ CRAN

（https://cran.r-project.org/）
¨ Bioconductor

（https://www.bioconductor.org/）
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CRANのパッケージ 1
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①Packagesタブをアクティブにした状
態。赤枠内の見栄えはヒトそれぞれで
す。

①



CRANのパッケージ 2
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①Packagesタブをアクティブにした状
態。赤枠内の見栄えはヒトそれぞれで
す。ここでは、機械学習系として有名
なe1071という名前のパッケージのイ
ンストールを試みます。②の検索窓で
e1071と入力し赤枠内に何も表示され
ていなければ、当該パッケージがこの
Mac上にはまだインストールされてい
ないと判断します。③Install。

②③



CRANのパッケージ 3
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こんな感じになります。④がどこから
インストールするかを指定するところ
で、Repository(CRAN)を選択している
ことを確認します。（異なっている場
合はプルダウンメニューから選択し直
してください。）

④



CRANのパッケージ 4
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⑤の部分でインストールしたいパッ
ケージ名を入力します。画面は「e」
まで入力した状態ですが、「e」から
始まる候補がリストアップされている
ことがわかります。目的の⑥e1071を
選択して…

⑤
⑥



CRANのパッケージ 5
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⑤の部分でインストールしたいパッ
ケージ名を入力します。画面は「e」
まで入力した状態ですが、「e」から
始まる候補がリストアップされている
ことがわかります。目的の⑥e1071を
選択して、⑦Install。

⑦



CRANのパッケージ 6
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⑧

⑤の部分でインストールしたいパッ
ケージ名を入力します。画面は「e」
まで入力した状態ですが、「e」から
始まる候補がリストアップされている
ことがわかります。目的の⑥e1071を
選択して、⑦Install。すぐに⑧のよ
うなコマンドが自動的に入力され、当
該パッケージのインストールが始まり
ます。さきほどの「③Installを押し
てから⑥e1071を選択して⑦Installボ
タンを押す」までの作業は、⑧のコマ
ンド入力と同じ意味をもちます。

③
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①

②

③ ④

インストール完了後の状態。赤枠の①
Console画面内をざっと眺めて、エ
ラーメッセージっぽいものがなければ
問題ありません。②でもさきほどイン
ストール完了したe1071が③Name列に
表示されており、④そのバージョンは
1.7-16なのだということがわかります。
実際にe1071を用いて解析を行った結
果をまとめる際には、④そのバージョ
ン情報も忘れずに記載するようにしま
しょう。
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インストール完了後の状態。赤枠の①
Console画面内をざっと眺めて、エ
ラーメッセージっぽいものがなければ
問題ありません。②でもさきほどイン
ストール完了したe1071が③Name列に
表示されており、④そのバージョンは
1.7-13なのだということがわかります。
実際にe1071を用いて解析を行った結
果をまとめる際には、④そのバージョ
ン情報も忘れずに記載するようにしま
しょう。⑤e1071のCRANのURLです。⑥
バージョンは、確かに1.7-13であるこ
とが分かります。

https://CRAN.R-project.org/package=e1071

⑥

⑤



Contents
n 事前準備：古いR本体とパッケージ群の削除（任意）
n R本体のインストール
n Macintosh環境設定（登録されている拡張子も表示する）
n Macintosh環境設定（隠しファイルも表示する）
n RStudioのインストール
n Macintosh環境設定（Dockへの追加）
n RStudioの起動と終了
n Rパッケージ

¨ CRANのパッケージのインストール
¨ Bioconductorのパッケージのインストール
¨ .tar.gzファイルのインストール（余力のあるヒト向け）
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次に、①Bioconductorで提供されてい
るパッケージのインストール手順を、
②Biostringsを例として説明します。

②

①

https://bioconductor.org/packages/Biostrings
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次に、①Bioconductorで提供されてい
るパッケージのインストール手順を、
②Biostringsを例として説明します。
まずは、③Packagesタブ上で、④
Biostringsと打ち込んで、赤枠内に何
も表示されない（i.e., インストール
されてない）ことを確認しています。
念のため、⑤Installを押して、さき
ほどのCRANからはインストールできな
いことを確認します。

③

④⑤
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①デフォルトのCRANのままで、②
Biostまで打ち込んだ状態。候補の中
にBiostringsがリストアップされてい
ない段階で結果が予想できますが…

①

②
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①デフォルトのCRANのままで、②
Biostまで打ち込んだ状態。候補の中
にBiostringsがリストアップされてい
ない段階で結果が予想できますが、③
Biostringsまで打ち込んだ状態で、④
Install。

③

④
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⑤のコマンドが実行されますが、⑥で
もnot availableと書かれていること
からも、そして⑦赤枠内に何の変化が
ないことからもわかるように、このや
り方ではBioconductorパッケージのイ
ンストールはできません。

⑥

⑦

⑤



https://bioconductor.org/packages/Biostrings

Bioconductorの… 6

65

①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。

③

②

①
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④

①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。
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①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、、

⑤

⑥
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68

①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、反転させた⑥のコマンドをコピー
して…

⑥
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⑦

①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、反転させた⑥のコマンドをコピー
して、⑦Console画面の赤枠内でペー
ストせよ、ということです。(Console
内で右クリック、Pasteを選択、また
は、）
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①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、反転させた⑥のコマンドをコピー
して、⑦Console画面の赤枠内でペー
ストせよ、ということです。(Console
内で右クリック、Pasteを選択、また
は、）⑧Edit、⑨Paste。

⑨

⑧
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①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、反転させた⑥のコマンドをコピー
して、⑦Console画面の赤枠内でペー
ストせよ、ということです。(Console
内で右クリック、Pasteを選択、また
は、）⑧Edit、⑨Paste。⑩こんな感
じになるので、リターンキーを押して
実行。

⑩



Bioconductorの… 13

72

①Bioconductor内の②Biostringsの
ページを再掲。インストール法は、③
もう少し下部にあります。④
Installationのところです。⑤の部分
に「このパッケージをインストールす
るには、R（バージョン4.4）を起動し
て⑥を実行せよ。」と書いていること
がわかります。これの意味するところ
は、反転させた⑥のコマンドをコピー
して、⑦Console画面の赤枠内でペー
ストせよ、ということです。(Console
内で右クリック、Pasteを選択、また
は、）⑧Edit、⑨Paste。⑩こんな感
じになるので、リターンキーを押して
実行。こんな感じでインストールが始
まります。



Bioconductorの… 14

73

①

途中で①のように「アップデートする
か?」的な質問を受けた場合は、余程
の実害を被らない限り…
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途中で①のように「アップデートする
か?」的な質問を受けた場合は、余程
の実害を被らない限り、「②基本的に
nと打ち込んでリターン」でよいです。

②



Bioconductorの… 16

75

途中で①のように「アップデートする
か?」的な質問を受けた場合は、余程
の実害を被らない限り、「②基本的に
nと打ち込んでリターン」でよいです。 
③のようにコマンド入力待ち状態（コ
マンドプロンプトといいます）になっ
ていればOKです。もし再度「Update 
all/some/none?」と聞かれてきたら、
「nと打ち込んでリターン」を繰り返
してください。

③



Bioconductorの… 17

76

もし①赤枠内が何も変化ない場合は、
②リロードボタンを押してみてくださ
い。

②

①
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もし①赤枠内が何も変化ない場合は、
②リロードボタンを押してみてくださ
い。③こんな感じでBiostringsパッ
ケージが無事インストールされたこと
を確認できます。ここまでできれば、
基本的に終了でよいです。

③



Bioconductorの… 19

78

小技として、①のあたりに見えている
「ほうきマーク」をクリックすると、
②Console画面をクリアすることがで
きます。

①

参考

②
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小技として、①のあたりに見えている
「ほうきマーク」をクリックすると、
②Console画面をクリアすることがで
きます。実行後。

参考
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参考 ③Historyタブには、これまで実行し
たコマンドの履歴情報があります。こ
ちらについても、④および、、

④

③
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81

参考 ③Historyタブには、これまで実行し
たコマンドの履歴情報があります。こ
ちらについても、④および⑤をクリッ
クすると、履歴情報をクリアできます。

④

⑤

③
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82

参考 ③Historyタブには、これまで実行し
たコマンドの履歴情報があります。こ
ちらについても、④および⑤をクリッ
クすると、履歴情報をクリアできます。
実行後。
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n 事前準備：古いR本体とパッケージ群の削除（任意）
n R本体のインストール
n Macintosh環境設定（登録されている拡張子も表示する）
n Macintosh環境設定（隠しファイルも表示する）
n RStudioのインストール
n Macintosh環境設定（Dockへの追加）
n RStudioの起動と終了
n Rパッケージ

¨ CRANのパッケージのインストール
¨ Bioconductorのパッケージのインストール
¨ .tar.gzファイルのインストール（余力のあるヒト向け）
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.tar.gzファイルの… 1

84

最後に、.tar.gzという拡張子のつい
た、Rパッケージの圧縮ファイルをダ
ウンロードしておいてからインストー
ルするやり方を示します。ここでは、
①現在は削除されているものの、②
MBCluster.SeqというかつてCRANから
提供されていたパッケージを例として
説明します。③のリンク先に、提供さ
れていた当時のファイルがアーカイブ
（保管）されています。

https://CRAN.R-project.org/package=MBCluster.Seq
②

①
③



.tar.gzファイルの… 2

85

最後に、.tar.gzという拡張子のつい
た、Rパッケージの圧縮ファイルをダ
ウンロードしておいてからインストー
ルするやり方を示します。ここでは、
①現在は削除されているものの、②
MBCluster.SeqというかつてCRANから
提供されていたパッケージを例として
説明します。③のリンク先に、提供さ
れていた当時のファイルがアーカイブ
（保管）されています。こんな感じに
なるので、④tar.gzファイルをダウン
ロードします。（この例ではダウン
ロードフォルダに保存しました。）

④



.tar.gzファイルの… 3

86

①Packagesタブ上で、②
MBCluster.Seqと打ち込んで、赤枠内
に何も表示されない（i.e., インス
トールされてない）ことを確認してい
ます。念のため、③Installを押して、
さきほどのCRANからはインストールで
きないことを確認します。 

①

②③



.tar.gzファイルの… 4

87

①Packagesタブ上で、②
MBCluster.Seqと打ち込んで、赤枠内
に何も表示されない（i.e., インス
トールされてない）ことを確認してい
ます。念のため、③Installを押して、
さきほどのCRANからはインストールで
きないことを確認します。④CRANでは、
⑤MBCluster.Seqが候補としてリスト
アップされないので予想がつきますが、
⑥Install。

④

⑤

⑥



.tar.gzファイルの… 5

88

①のコマンドが実行されましたが、②
not availableからもわかるように、
③リロードしてもMBCluster.Seqパッ
ケージがインストールされていないこ
とがわかります。

①

②

③



.tar.gzファイルの… 6

89

①のコマンドが実行されましたが、②
not availableからもわかるように、
③リロードしてもMBCluster.Seqパッ
ケージがインストールされていないこ
とがわかります。もう1度④Installを
クリック。⑤プルダウンをクリックす
ると…

⑤

④



.tar.gzファイルの… 7

90

①のコマンドが実行されましたが、②
not availableからもわかるように、
③リロードしてもMBCluster.Seqパッ
ケージがインストールされていないこ
とがわかります。もう1度④Installを
クリック。⑤プルダウンをクリックす
ると、⑥が見られるので、こちらに切
り替えると…

⑥

④



.tar.gzファイルの… 8

91

①のコマンドが実行されましたが、②
not availableからもわかるように、
③リロードしてもMBCluster.Seqパッ
ケージがインストールされていないこ
とがわかります。もう1度④Installを
クリック。⑤プルダウンをクリックす
ると、⑥が見られるので、こちらに切
り替えると、赤枠のような状態になっ
て、.tar.gzファイルを選択できる状
態になります。
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⑨

⑧

①のコマンドが実行されましたが、②
not availableからもわかるように、
③リロードしてもMBCluster.Seqパッ
ケージがインストールされていないこ
とがわかります。もう1度④Installを
クリック。⑤プルダウンをクリックす
ると、⑥が見られるので、こちらに切
り替えると、赤枠のような状態になっ
て、.tar.gzファイルを選択できる状
態になります。ダウンロードフォルダ
に移動し、さきほどダウンロードして
おいた⑧.tar.gzファイルを選択して、
⑨Open。



.tar.gzファイルの… 10

93

こんな感じになって、先ほど指定した
①.tar.gzファイルのパス情報がここ
に記載されます。②Install。

①

②



.tar.gzファイルの… 11

94

①のあたりのsuccessfullyという単語
や、②でMBCluster.Seqパッケージが
見られる状態になっていることからも
インストールに成功していることがわ
かります。

①

②



.tar.gzファイルの… 12

95

①のようにエラーになってしまった場
合は、、

参考

①



.tar.gzファイルの… 13

96

①のようにエラーになってしまった場
合は、②上矢印↑を押下して直前の入
力を表示し、、

①
②

参考
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97

①のようにエラーになってしまった場
合は、②上矢印↑を押下して直前の入
力を表示し、③type = “source”を
追記して、Enterを押下します。

③

参考

①


