
図1.13 ショートリードを入力としたk-merに基づくデノボアセンブリのイメージ
(a)得られた3つのリードの元の断片配列上の位置。リード1とリード2は6塩基、リード2と
リード3は8塩基一致している。(b) リード2から得られるk-merのイメージ。(c) リード2から得
られた3つの9-merから得られる有向グラフ。(d) デノボアセンブリによって得られるコン
ティグのイメージ。k = 5では元の断片配列を再構築できるが、k = 7や9ではできないことが
わかる。

AGTGACGGTCTT

(a)

GGTCTTGTAAC

CTTGTAACGGA

AGTGACGGTCTTGTAACGGA

GGTCTTGTAAC

(b)

リード1

リード2

リード3

GGTCT
GTCTT
TCTTG
CTTGT
TTGTA
TGTAA
GTAAC

Lリード2

5-mer
の場合

GGTCTTG
GTCTTGT
TCTTGTA
CTTGTAA
TTGTAAC

7-mer
の場合

GGTCTTGTA
GTCTTGTAA
TCTTGTAAC

9-mer
の場合

元の長いDNA断片配列

(c)
GGTCTTGTA

GTCTTGTAA

TCTTGTAAC

(d)
AGTGA
GTGAC
TGACG
GACGG
ACGGT

AGTGACGGTCTTGTAACGGA

CGGTC
GGTCT
GTCTT
TCTTG
CTTGT
TTGTA
TGTAA
GTAAC
TAACG
AACGG
ACGGA

AGTGACGGTCTT

CTTGTAACGGA

リ
ー
ド
1
由
来

リ
ー
ド
2
由
来

リ
ー
ド
3
由
来

AGTGACG
GTGACGG
TGACGGT
GACGGTC
ACGGTCT
CGGTCTT
GGTCTTG
GTCTTGT
TCTTGTA
CTTGTAA
TTGTAAC
TGTAACG
GTAACGG
TAACGGA

リ
ー
ド
1
由
来

リ
ー
ド
2
由
来

リ
ー
ド
3
由
来

AGTGACGGT
GTGACGGTC
TGACGGTCT
GACGGTCTT

GGTCTTGTA
GTCTTGTAA
TCTTGTAAC
CTTGTAACG
TTGTAACGG
TGTAACGGA

リ
ー
ド
1

リ
ー
ド
2

リ
ー
ド
3

GGTCTTGTAACGGA

AGTGACGGTCTT

GGTCTTGTAAC


